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GEN MUHENDISLIGi VE BIYOTEKNOLOJi ENSTITUSU

PROTEOMIKS HiZMETLERI

e Protein 6rneklerinin hazirlanmasi
0 Cig ZipTip yada molekiiler kiitle membran filtreleri ile drnek tuzlarinin temizlenmesi
0 Plazma drneklerinden yuksek konsantrasyondaki proteinlerin immundeplesyon ile
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ayristiriimasi

Nitrosolanmis proteinlerin “Biotin-Switch” metodolojisi ile fraksiyonlanmasi
Fosfatlanmis proteinlerin TiO, kromatografisi ile ayristiriimalari

RapiGest deterjani ile denaturasyon ve triptik peptitlerin hazirlanmasi

Jel yada solusyonda protein indirgeme ve alkilleme

e Protein tanimlama
o Cozeltiicinde yada jelden kesilen spotlardan ekstrakte edilen proteinlerin Identity® ve

DDA metodolojileri ile tanimlanmasi

0 PLGS, Mascot ve XITandem arama motorlari ile protein tanimlama

e Protein ifade farkliliklar analizi
0 Karmasik érnekler icin 1D-LC RP, 2D-LC SCX-RP, 2D-LC LIEF-RP kromatografik

ayristirma yéntemleri

0 Biyobelirteclerin etiketsiz LC-MS/MS metodoloji ile kesfedilmesi

0 Etiketsiz LS-MSF biyobelirte¢ kesif platformu
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iTRAQ, ICAT, SILIC multipleks metotlari

e Protein safligi tayini

e Protein ve peptit molekiler agdirlik tayini
0 LC/ESI/MS ile hizli molekiiler agirlik hesaplamalari

¢ Translasyon sonrasi modifikasyon taramalari
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Nitrosilasyon
Fosforilasyon

Kitle spektrometresi ile protein analizi
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Kutle spektrometresi (MS/MS)
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